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Le Master Bioinformatique forme des experts en recherche et développement al’intersection dela
biologie, del’informatique et des mathématiques. Les étudiants acquierent des compétences recherchées
en analyse de données, modélisation et intelligence artificielle, dans divers domaines de la bioinformatique -
_génomique, biologie structurale, biologie évolutive, santé numérique ... - et appliquent leurs connai ssances
ades projets en sciences du vivant, médecine, environnement et agronomie.

Les parcours du Master Bioinformatique sont organi sés en semestre et chagque semestre est organisé en blocs
de connaissances et compétences. Chaque bloc contient des modules fondamentaux et des modules de mises
en application autour des concepts a acquérir. Un stage obligatoire est présent chaque année, en M1 (2 a4
mois) et en M2 (4 a6 mois)

Téécharger lafiche détaillée
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Master 1

M1 Bioinformatique, Biostatistigues et applications de I'intelligence artificielle (BIBS-1A)
Ajouter au comparateur

M1 Genomics Informatics Mathematics and Artificial Intelligence for Health and Environment
GENIOMHE-AI)

Ajouter au comparateur

Master 2

M2 Bioinformatique, Biostatistiques et applications de I'intelligence artificielle (BIBS-1A)
Ajouter au comparateur

M2 Genomics Informatics Mathematics and Artificial Intelligence for Health and Environment
(GENIOMHE-AI)

Ajouter au comparateur
Présentation

Compétences

L es connai ssances et compétences visées sont celles de la fiche RNCP38964.

Nous les reprenons de fagon synthétique ci-dessous.

e Choisir, évaluer et optimiser des méthodes infor matiques et statistiques issues de la science des
données et de I’ intelligence artificielle pour analyser des données biol ogiques massives et hétérogenes.

e Analyser un probleme biologique ou biomédical et concevoir une modélisation ou une résolution
de ce probléme en s appuyant sur des méthodes infor matiques et statistiques existantes ou en en
proposant de nouvelles.

e Sintégrer dansun projet et travailler de maniére collabor ative en appliquant une méthode de
conduite de projet.

e Expliquer et présenter oralement et par écrit un projet, des résultats scientifiques ou le résultat
d’ un travail de veille scientifique en francais et en anglais.

¢ Respecter les principes d’ éthique, de déontologie et de responsabilité sociale et environnementale et
de sécurisation des données.

L'ensemble de ces compétences sont introduites formellement puis mises en pratique dans différents
projets sur des types de données variées et réelles.

Fiche nationale du Répertoire National des Certifications Professionnelles (RNCP)

Objectifsdela formation

Le Master Bioinformatique est axé sur les besoins en recher che et développement de haut niveau des
entreprises et des organismes de recher che en bioinfor matique, biostatistiques et biotechnologies,
auxquelles sgjoutent sciences du vivant et agronomie. Cette formation pluridisciplinaire répond a cette
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demande en formant des spécidistes al'interface des disciplines : biologie, informatique et mathématiques.

A l'issue du Master, les étudiants maitrisent plusieur s langages de programmation, un certain nombre de
méthodes d'algorithmique, d'intelligence artificielle, de statistiques, et de bases de données, pour
stocker et analyser des données massives (Big Data) génomiques et biomédicales. |ls ont par ailleurs
approfondi des domaines de la bioinformatique (biologie des systemes, biologie structurale, génomique
fonctionnelle etc) et pu appliquer les méthodes apprises sur des projets variés, portant sur les sciences du
vivant et du médical, ainsi que les sciences de |'environnement, et |'agronomie.

Ils sont capables de

e comprendre les problématiques actuelles de la complexité et de la diversité en biologie, et sciences
du vivant en général et d'ére performants en recherche et innovation dans les secteurs de la recherche
académique, de I'industrie des biotechnologies, de I'agro-industrie, du domaine pharmaceutique et de la
santé ;

e faireface aux nouveaux défis résultant de |'évolution et du développement tres rapide des
technol ogies de production de données a haut débit et provenant de sources multiples et hétérogenes ;

e maitriser lestechniquesde I'information associées al'analyse et ala modélisation des données
biomédicales;

e prendre en charge de maniére autonome des proj ets de dével oppement d'applications dans des
contextes multi-disciplinaires avec divers langages de programmation, de proposer des solutions
informatiques innovantes et de réaliser les analyses et |es dével oppements nécessaires pour tester de
nouvelles méthodes et hypotheses pour le vivant.

Admission

Public vise et prérequis

En termes de prérequis, les parcours du Master Bioinformatique accueille des étudiants issus de licences de
biologie, de mathématique, d'informatique ou équivalent avec une forte motivation pour la
pluridisciplinarité.

e Leparcours M1 BIBS-I A posséde une importante remise a niveau ala carte selon le profil des
étudiants, ouvrant le Master a des étudiantsissus de Licences mono-disciplinair es (biologie,
mathématique, informatique) et pluridisciplinaires. Les enseignements sont dispensés en francais.

e LeparcoursM1 GENIOMHE-AI recrute en priorité des éudiants ayant un profil pluridisciplinaire
avec des compétences attendues a lafois en biologie et en numérique (informatique ou mathématique
appliquée). Les enseignements sont dispenses en anglais.

Contact(s)

Sarah Cohen Boulakia
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